مقارنة سلاسل البروتينات من مصادر مختلفة(تراصف تسلسلي)
تعتبر طريقة التراصف التسلسلي إحدى طرق ترتيب التسلسلات الأولية للدنا والرنا أو حتى البروتينات لتمييز المناطق ذات التشابه المرشحة لتكون نتيجة علاقة وظيفية أو مبنوية أو تطورية بين هذه التسلسلات . أثناء مقارنة التسلسلات للبروتين يتم ترتيب الأحرف التي تدل على الحوامض الامينية وفقا لترتيبها في بروتين نفس الكائن الحي ، وتتم مقارنة تسلسل الحوامض الامينية لهذا الكائن مع كائنات حية أخرى . أماكن الحوامض الامينية التي تظهر في نفس المكان في عدد من الكائنات الحية تدل على أماكن تم حفظها أثناء التطور . التسلسل الأول هوا لتسلسل الذي تتم مقارنة باقي السلاسل معه.
ليزوزيم سي –دجاج  -MRSLLILVLCFLPLAALGKVFGRCELAAAMKRHGLDNYRGYSLGNWVCAAKFESNFNTQ 59

LYSC_SYRRE       -------------------KVYGRCELAAAMKRLGLDNYRGYSLGNWVCAAKFESNFNTH 41 ليزوزوم دروزوفيلا MKAFLVICALTLTAVATQARTMDRCSLAREMSKLGVPRDQ---LAKWTCIAQHESSFRTG 57

LYSذباب دومستيكا MKFFIVLVAALALAAPAMGKTFTRCSLAREMYALGVPKSE---LPQWTCIAEHESSYRTN 57

LYSS_دروزوفيلا    MKAFFALVLLAIAAPALAGRTLDRCSLAREMADLGVPRDQ---LDKWTCIAQHESDYRTW 57

LYSC_PSEPE       -------------------SKMKKCEFAKIAKEQHMDGYHGVSLADWVCLVNNESDFNTK 41

LYSC1_TACAC      -------------------KILKKQELCKNLVAQGMNGYQHITLPNWVCTAFHESSYNTR 41

LYZL2_إنسان      MKAAGILTLIGCLVTGAESKIYTRCKLAKIFSRAGLDNYWGFSLGNWICMAYYESGYNTT 60

                                        : .:.       :       * .* * .  **.:.* 

LYSC_دجاج        ATN-RNTDGSTDYGILQINSRWWCNDGRTPGSRNLCNIPCSALLSSDITASVNCAKKIVS 118

LYSC_SYRRE       ATN-RNTDGSTDYGILQINSRWWCNDGRTPGSRNLCHISCSALLSSDITASVNCAKKIVS 100

LYSP_ دروزوفيلا   VVGPANSNGSNDYGIFQINNKYWCKPADGRFSYNECGLSCNALLTDDITNSVKCARKIQR 117

LYSذباب دومستيكا VVGPTNSNGSNDYGIFQINNYYWCQPSNGRFSYNECHLSCDALLTDNISNSVTCARKIKS 117

LYSS_ دروزوفيلا   VVGPANSDGSNDYGIFQINDLYWCQ-ADGRFSYNECGLSCNALLTDDITNSVRCAQKVLS 116

LYSC_PSEPE       AIN-RNK------GI--------------------------------------------- 49

LYSC1_TACAC      ATN-HNTDGSTDYGILQINSRYWCHDGKTPGSKNACNISCSKLLDDDITDDLKCAKKIAG 100

LYZL2_إنسان      AQT-VLDDGSIDYGIFQINSFAWCRRGKLK-ENNHCHVACSALVTDDLTDAIICAKKIVK 118

                 .            **                                             

LYSC_دجاج        DGNGMNAWVAWRNRCKGTDVQAWIRGCRL- 147

LYSC_SYRRE       DRNGMNAWVAWRNRCKGTDVNAWIRGCRL- 129

LYSP_ دروزوفيلا   Q-QGWTAWSTWK-YCSGSLPSINSCF---- 141

LYSذباب دومستيكا Q-QGWTAWSTWK-YCSGSLPSINDCF---- 141

LYSS_ دروزوفيلا   Q-QGWSAWAVWH-YCSGWLPSIDECF---- 140

LYSC_PSEPE       ------------------------------

LYSC1_TACAC      EAKGLTPWVAWKSKCRGHDLSKFKC----- 125

LYZL2_إنسان      ETQGMNYWQGWKKHCEGRDLSDWKKDCEVS 148

السلاسل المبينة أعلاه هي سلاسل لإنزيم الليزوزيم من كائنات حيه مختلفة   :

*- الأحرف هي رموز للحوامض الامينية التي تبني البروتين.

*- الأرقام في اخر السرب تدل على عدد الحوامض الامينية من بداية السلسلة حتى اخر السرب.

*- الألوان تدل على الحوامض الامينية التي حفظت بين سلاسل الليزوزيم في الكائنات الحية المختلفة.
*- الحوامض الامينية التي تظهر باللون الأصفر هي الحوامض التابعة للموقع الفعال .
 *- الحوامض الامينية التي تظهر بالألوان الأخرى هي حوامض قريبة من الموقع الفعال .  
 *- يمكنك الاستعانة بالموقع الآتي لمعرفة أسماء الحوامض الامينية
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